
 
 
 

SYLLABUS DE LA MATIERE 
(à publier dans le site Web de l’institution) 

Protéomique 
 
 

ENSEIGNANT DU COURS 
MAGISTRAL 

BENAYAD Sarah 

Réception des étudiants par semaine 

Email sarah.benayad@outlook.com Jour : Lundi heure 13 :00 

Tél de bureau  Jour :  heure  

Tél secrétariat  Jour :  heure  

Autre  Bâtiment :  Bloc C Bureau :  

 

 

 
 

TRAVAUX DIRIGES 
(Réception des étudiants par semaine) 

NOMS ET PRENOMS 
DES ENSEIGNANTS 

Bureau/salle 
réception 

Séance 1 Séance 2 Séance 3 

jour heure jour Heure jour heure 

Benayad Sarah        

        

        

        

        

        

 
 

TRAVAUX PRATIQUES 
(Réception des étudiants par semaine) 

NOMS ET PRENOMS 
DES ENSEIGNANTS 

Bureau/salle 
réception 

Séance 1 Séance 2 Séance 3 

jour heure jour heure jour heure 
        

        

        

        

        

        

Nom EES : Ecole Supérieure en Sciences Biologiques d’Oran  
Département : Second Cycle 



DESCRIPTIF DU COURS 

Objectif Approfondir les connaissances en techniques d'analyse biochimique 
des protéines pour l'étude de la structure, l'expression et le 
fonctionnement des protéines (Interactions)  

Type Unité Enseignement Unité Fondamentale 

Contenu succinct Techniques d'analyse en protéomiques 

Crédits de la matière 3 

Coefficient de la matière 1,5 

Pondération Participation  5% 

Pondération Assiduité  5% 

Calcul Moyenne C.C Assiduité et/ou participation25%, CC1 25%, CC2 50% 

Compétences visées Mise en pratique des techniques d'analyse des protomes (de 
l'électrophorèse à l'dentification par spectrométrie de masse) 

 

 

 
 

EVALUATION DES CONTROLES CONTINUS DE CONNAISSANCES 

PREMIER CONTROLE DE CONNAISSANCES 

 

Jour 

 

Séance 

 

Durée 

 

Type (1) 

Doc 
autoris 
é (Oui, 
Non) 

 

Barème 

Echange après 
évaluation 

(date Consult. 
copie) 

Critères 
évaluation 

(2) 

Mercredi Cours  0 : 45  E Non /5  A et D 

DEUXIEME CONTROLE DE CONNAISSANCES 

 

 
Jour 

 

 
Séance 

 

 
Durée 

 

 
Type (1) 

Doc 
autoris 
é (Oui, 
Non) 

 

 
Barème 

Echange après 
évaluation 

(date 
consultation 

copies) 

 
Critères 

évaluation 
(2) 

Mercredi TD 0 : 20 EC Oui  
/10 

 A et AR 

(1) Type : E=écrit, EI=exposé individuel, EC=exposé en classe, EX=expérimentation, QCM 

(2) Critères évaluation : A=Analyse, S=synthèse, AR=argumentation, D=démarche, R=résultats 
 
 
 

EQUIPEMENTS ET MATERIELS UTILISES 

Adresses 
Plateformes 

/ 

Noms Applications 
(Web, réseau local) 

/ 

Polycopiés Oui 

Matériels de 
Laboratoires 

/ 

Matériels de 
Protection 

/ 

Matériels de sorties 
Sur le terrain 

/ 



Cachet humide du département 

 
 
 
 
 

 
LES ATTENTES 

Attendues des étudiants 
(Participation-implication) 

Assiduité, participation et rigueur dans les devoirs demandés  

 

Attentes de l’enseignant 
Fournir l’effort nécessaire à la compréhension.  

Chercher à relier les connaissances acquises (en biochimie, biologie 

moléculaires…)  Avec les nouvelles connaissances 
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Polycopiés Support de cours  

Sites Web https://www.inserm.fr/dossier/proteomique/ 

 
 
 
 


